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PGT-A POR SECUENCIACION
MASIVA (NGS)

La Secuenciacion Masiva de Ultima Generacién
(NGS por sus siglas en inglés) aplicada a la
Prueba Genética Preimplantacional (PGT) ofrece
la posibilidad de identificar las alteraciones

—_ numéricas en los cromosomas (aneuploidias)
que comprometen la viabilidad del embridn.
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PGT-A es la prueba que con mayor frecuencia \/
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se realiza en procesos de Fertilizacion In Vitro
(FIV) y tiene como objetivo la identificacién de
alteraciones en el numero de copias de los
cromosomas del embrién (aneuploidias), que
comprometen la viabilidad de éste durante la O U
fase de implantacion y de gestacion. w
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La mayoria de los embriones con alteraciones en
el nimero de cromosomas (aneuploides) tienen
una muy baja viabilidad, de manera que la
transferencia de uno de estos embriones al
utero materno provocara un fallo durante la
implantaciéon o un aborto durante el primer
trimestre de embarazo.
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a identificacion de estos embriones
neuploides permitird que unicamente aquellos
mbriones con una dotacidbn cromosdmica
ormal (46 XX o 46XY), sean transferidos al
tero de la madre.
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Esta tecnologia permite realizar el estudio de los
23 pares de cromosomas (22 somaticos y el par
sexual) en un mismo anélisis, con una mayor
resoluciéon que otras tecnologias precedentes.
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PRUEBA GENETICA
PREIMPLANTACIONAL (PGT)
POR NGS
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C ) NGS en este tipo de andlisis ofrece varias

ventajas con respecto a otras tecnologias:

@ﬂ e Permite el analisis simultaneo de los 23
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pares de cromosomas con alta resolucion

(hasta 18 Mb).

\___________’

A Y
]

e Menor tiempo de analisis que las tecnologias \/
tradicionales (resultados hasta en 2 dias),

evitando la necesidad de tener que congelar
los embriones mientras se esperan los

resultados.
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// e Permite analizar simultaneamente un alto:
A T T Tr T nimero de muestras, lo que repercute I
| ) directamente sobre el costo de la prueba '
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_i o solucidn y cobertura lograda con NGS. :
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o Especificidad del cromosoma y la alteracion
detectada.

e Sencilla visualizacion e interpretacion de las
graficas de Numero de Copias derivadas de
NGS.
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GRAFICA DE NUMERO DE
COPIAS DE UN EMBRION

A continuacioén, se muestra la grafica de niumero de copias de un
embrion con genotipo: (46XX, -7, + 8).

Que, aunque pudiera parecer normal detectado por otras
metodologias (cariotipo 46 XX), NGS logra identificar por
cobertura, resolucién y alineacidn de secuencias al genoma de
referencia; la pérdida y ganancia de los cromosomas 7 y 8
respectivamente.

Por lo tanto, se evidencia claramente las aneuploidias presentes
en ese embridén que pudieran haber pasado desapercibidas por
las pruebas convencionales.
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